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	titolo ita: Coronavirus equino in cavalli macellati in Puglia
	titolo ing: Equine coronavirus in horses slaughtered in Apulia
	riassunto ita:  Lo scopo del presente studio è stato quello di verificare la presenza del coronavirus equino (ECoV) nelle feci di equini macellati in Puglia mediante tecniche di biologia molecolare quali la real-time RT-PCR. Gli stipiti identificati sono stati sequenziati e analizzati mediante analisi di sequenza e filogenetica per valutarne la correlazione con stipiti di riferimento. Dei 386 campioni di feci raccolti, 81 sono risultati positivi per ECoV mediante l'utilizzo della real-time RT-PCR specifica, in particolare 73 campioni polacchi, 7 italiani ed uno croato. Nessuno dei campioni di feci inoculati su cellule ha consentito l'isolamento virale su entrambe le linee cellulari utilizzate, probabilmente a causa del ridotto titolo virale. L'analisi di sequenza e filogenetica hanno dimostrato che gli stipiti ECoV identificati sono molto conservati tra di loro e rispetti a stipiti di riferimento.   
	abstract ing: The aim of this study was to verify the presence of equine coronavirus (ECoV) in the faeces of horses slaughtered in Apulia region by molecular biology techniques such as real-time RT-PCR. The strains identified were sequenced and submitted to sequence and phylogenetic analyses in order to assess the correlation with reference strains. Of the 386 fecal samples collected, 81 were positive for ECoV through real-time RT-PCR, namely 73 from Poland, 7 from Italy and one from Croatia. None of the fecal samples inoculated on cell cultures allowed the viral isolation, probably due to the low viral titer. Sequence and phylogenetic analyses showed that the detected strains were conserved among them and with respect to reference strains. 


